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INTRODUCAO

O conhecimento da variabilidade genética entre as diversas popula¢des de mamoeiros é importante para
o desenvolvimento de cultivares superiores e também para a selegao de progenitores visando a exploragao dos
efeitos da heterose em cultivares hibridas.

As técnicas de marcadores de DNA, conhecidas como RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA) e
AFLP (Amplified Fragment Lenght Polimorfism), tém sido usadas para estimar a diversidade genética, facilitar a
selecao genotipica, identificar germoplasma, construir mapas genéticos de ligagéo e obter informagdes sobre a
estrutura das caracteristicas quantitativas, aumentando a eficiéncia dos programas de melhoramento genético
(BOREM, 1997; FERREIRA; GRATTAPAGLIA, 1998; VOS et al., 1995; LIU, 1998; RAMALHO et al., 2000).

O polimorfismo genético gerado por marcadores RAPD é de natureza binéria, sendo caracterizado pela
auséncia ou presencga do marcador no gel, conferindo-lhe a caracteristica dominante, sendo, por conseguinte,
para a maioria dos locos, impossivel a distingao entre individuos homozigotos dominantes e heterozigotos (WILLIAMS
etal., 1990; WELSH; McCLELLAND, 1990; FERREIRA; GRATTAPAGLIA, 1998; LIU, 1998).

Os marcadores AFLP (Amplified Fragment Lenght Polimorfism) se baseiam na amplificagéo seletiva, via
PCR (Polymerase Chain Reaction), de fragmentos de DNA gen6mico total, gerados pela clivagem com enzimas
de restricdo (ZABEAU; VOS, 1993; VOS et al., 1995; LIU, 1998).

Os marcadores AFLP se destacam pelo grande nimero de fragmentos que detectam em apenas um gel,
tornando-se muito eficiente na amostragem do genoma A principal limitacdo dos marcadores AFLP é serem
marcadores dominantes (FERREIRA; GRATTAPAGLIA, 1988; LIU, 1988; RAMALHO et al., 2000). Dessa forma,
apenas um alelo é detectado, ou seja, o que é amplificado e visualizado no gel. Os genoétipos homozigotos ndo
podem ser diretamente separados dos heterozigotos e o padréao de bandas se caracteriza por fornecer dados
binarios, ou seja, presenca e auséncia de banda. Eventualmente, de acordo com Liu (1998), as marcas podem
ser identificadas como codominantes.

O objetivo do trabalho foi avaliar a divergéncia genética entre 22 gen6tipos de mamoeiros, provenientes do
Estado do Espirito Santo e do Banco Ativo de Germoplasma (BAG) da UENF, utilizando a integragéo de marcadores
RAPD+AFLP.

MATERIAL E METODOS

As analises de DNA do mamoeiro por meio de marcadores RAPD e AFLP, foram realizadas no Laboratério
de Melhoramento Genético Vegetal, Setor de Genética Aplicada, do Centro de Ciéncias e Tecnologia Agropecuaria
da Universidade Estadual do Norte Fluminense, localizado em Campos dos Goytacazes, Estado do Rio de
Janeiro.

Os 22 genotipos de mamoeiros avaliados foram: ‘Sunrise Solo’, ‘Improved Sunrise Solo Line 72/12’,
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‘Baixinho de Santa Amadlia’, ‘Caliman G’, 'Caliman SG’, ‘Caliman D’, ‘Caliman GB’, ‘Santa Barbara’, ‘Sao Mateus’,
‘Grampola’, ‘Kapoho Solo’, *Saint Pierre’, ‘Sunrise Solo 783’, ‘Waimanalo’, todos de origem havaiana do grupo
‘Solo’; 'dS - 117, 'JS - 12°, 'Costa Rica’, ‘Maradol’, ‘Tailandia’, do grupo ‘Formosa’, e os didicos ‘Califlora’ e Andy.

O isolamento do DNA genémico foi feito de acordo com o protocolo descrito por Doyle e Doyle (1990),
com algumas modificag¢des, utilizando-se amostras compostas de folhas jovens, coletadas em seis plantas de
cada genotipo estudado.

As anadlises de amostras de DNA por meio de marcadores RAPD foram feitas utilizando-se 34 iniciadores
da série OPERON Technologies (FERREIRA; GRATTAPAGLIA, 1998), enquanto as andlises de DNA por meio de
marcadores AFLP, utilizaram-se de 03 combinagdes de iniciadores (CAG-ACT; CAG-AGG e CAG-ACC), de acordo
com Zabeau e Vos, (1993) e Vos et al. (1995). Por meio de andlise multivariada, utilizando-se o complemento
aritmético do indice de Jaccard, foram estimados os coeficientes de dissimilaridade genética entre os genétipos
analisados com os dois marcadores (DIAS, 1998; LIU, 1998). A analise de agrupamento foi feita pelo método

hierarquico UPGMA, utilizando o programa computacional Statistica (STATSOFT, 1995).
RESULTADOS E DISCUSSAO

As andlises de DNA por meio de marcadores RAPD feitas utilizando-se 34 iniciadores da série OPERON
Technologies. detectaram 80 locos monomoérficos e 75 locos polimérficos.

Nas analises de DNA por meio de marcadores AFLP, as 03 combinagdes de iniciadores utilizados (CAG
—ACT,; CAG —AGG; CAG —ACC), possibilitaram a obtencao de 64 locos monomorficos e 119 locos polimorficos.
Na Figura 1, encontra-se o dendrograma da distancia genética dos 22 gendtipos com base em anadlises
RAPD+AFLP, obtido pelo complemento aritmético do indice de Jaccard, utilizando-se 0 método hierarquico UPGMA.
Verifica-se que os gendtipos foram agrupados em 10 grupos.
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FIGURA 1 —Dendrograma da dissimilaridade genética de 22 genétipos de mamoeiro, com base na integragéo
de marcadores RAPD + AFLP, obtido pelo método UPGMA, utilizando a distancia do complemento
aritmético do indice de Jaccard.
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No primeiro grupo, formado exclusivamente por genétipos pertencentes ao grupo ‘Solo’, ficaram agrupados
‘Caliman-G’, ‘Caliman-SG’, ‘Caliman-GB’, ‘Grampola’, ‘Caliman D’ e ‘S. Solo TJ’; no segundo grupo ficaram os
gendtipos ‘'S. Barbara’ e ‘B.S. Amalia’ e no terceiro grupo ficaram os genétipos ‘S. Solo — 783 e ‘Sao Matheus'.
O quarto grupo foi formado pelo genétipos ‘Sunris Solo’, No quinto grupo ficou o genétipo ‘Costa Rica’. No sexto
grupo ficaram agrupados os gendtipos ‘S Solo 72-12 e ‘S. Pierre’. No sétimo grupo ‘Kapoho’ e ‘Waimanalo’. O
oitavo grupo foi formado pelos genétipos ‘JS-11’, ‘Tailandia’, ‘Califlora’ e ‘Maradol’. No nono grupo ficou o genétipo
s ‘Andy’ enquanto o gendtipo ‘JS-12’ ficou no décimo grupo. A integracdo de marcadores RAPD+AFLP, nas
condicdes em que foram realizadas as analises dos 22 gendtipos de mamoeiro, mostraram-se adequados ao
estudo da diversidade genética do mamoeiro, proporcionando maior discriminagao dos genétipos, em relagao as

caracteristicas de cada gendtipo e em relagéo ao grupo a que pertencem, ‘Solo’ ou ‘Formosa’.

CONCLUSAO

A integragdo de marcas RAPD+AFLP mostrou-se bastante eficiente na detecgéo de variabilidade

genética entre os 22 gen6tipos de mamoeiros, possibilitando discrimina-los em 10 grupos.

REFERENCIAS

DIAS, L. A. S. Analises multidimensionais. In: ALFENAS, A. C. (ed.) Eletroforese de isoenzimas e proteinas
afins: fundamentos e aplicac6es em plantas e microorganismos. Vigosa, MG: UFV, 1988, p. 405-475.

DOYLE, J. J.; DOYLE, J. L. Isolation of plant DNA from fresh tissue. Focus, v. 12, p. 13-15, 1987.

FERREIRA, M. E.; GRATTAPAGLIA, D. Introducao ao uso de marcadores moleculares em analise genética.
3 ed. Brasilia: Embrapa-CENARGEN, 1998. 220p.

LIU, B. H. Statistical genomics: linkage, mapping and QTL analysis. New York: CRC Press. 1998. 611p.

RAMALHO, M. A. P.; SANTOS, J. B. dos.; PINTO, C. A. B. P. Genética na agropecuaria. Lavras, Minas
Gerais: UFLA, 2000. 472p.

STATSOFT ,Statistica for Windows. Tulsa, OK: Statsoft, 1995.
VOS, P.; HOGERS, R.; BLEEKER, M.; REIJANS, M.; LEE, T. VAN de; HORNES, M.; FRIJTERS, A.; POT, J.;
PELEMAN, J.; KUIPER, M.; ZABEAU, M. AFLP: a new technique for DNA fingerprinting. Nucleic Acids Research,

v. 21, p. 4407-4414,1995.

ZABEAU, M.; VOS, P. European patent aplication. Publication n°: EP 0534858, 1993

303



